EasyNGS

Panel creado por expertos en diagnéstico clinico
para un diagnéstico rapido y preciso de cardiopatias
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205 GENES ESTUDIADOS EN EL PANEL
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Para mas informacion sobre los genes incluidos en el panel contactanos info@hoopbio.com

El 31% de las defunciones en el mundo son causadas por cardiopatias,

siendo la primera causa de defuncién en mujeres y la segunda en hombres.

www.hoopbio.com
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La combinacion perfecta: Panel EaseNGS Cardio+lon Torrent

Desde ADN hasta llamada a variantes
3 dias con S5+lon Chef

1 dia con Genexus

Preparacion de librerias automatizada
Resultados consistentes

Minimizacién de errores
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Flujo de trabajo validado con Software
Terciario

Panel y Flujo de trabajo contrastados por
usuarios finales

Flexibilidad en el nimero de muestras por
carrera (desde 2M hasta 130M lecturas)

Uniformidad de la cobertura del amplicéon: 94-95%
Amplicones con al menos 1 lectura: 99%
Amplicones con al menos 20 lecturas: 99%
Amplicones con al menos 100 lecturas: 99%
Amplicones con al menos 500 lecturas: 96%
Amplicones sin sesgo de hebra: 98%

Lectura de amplicones de un extremo a otro: 84%
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Cobertura: 97%

Porcentaje de lecturas base en el objetivo: 97-98,5%
Profundidad de cobertura de base promedio: 55%
Uniformidad de cobertura base: 96%

Cobertura de la base objetivo a Ix: 99%

Cobertura de la base objetivo a 20x: 99%

Cobertura de la base objetivo a 100x: 98%




